CURSO EXTRAORDINARIO UNIVERSIDAD DE ZARAGOZA. Nuevas perspectivas en la
evolucion de los genes y proteinas” / "Advances in Genome and Protein
Evolution

FECHA: 28 y 29 febrero 2020

DIRECTORAS:
Inmaculada Yruela Guerrero, Estacion Experimental de Aula Dei (CSIC), Zaragoza.

Marta Martinez Jilvez, Departamento de Bioquimica y Biologia Molecular y Celular e Instituto
Instituto de Biocomputacién y Fisica de Sistemas Complejos (BIFI),
Universidad de Zaragoza.

PROFESORES
Prof. Dra. Pilar Catalan, Escuela Politécnica Supenor de Huesca, Universidad de Zaragoza

Dr. Toni Gabaldan, Supercomputing Centre (BSC-CNS) e Institute for Research in Biomedicine
(IRB), Barcelona

Dr. Ugo Bastolla, Centro de Biologia Molecular Severa Ochoa (UAM-CSIC), Madrid
Dr. Leandro Radutsky, Centro de Regulacién Gendmica (CRG), Barcelona
Dra. Inmaculada Yruela, Estacion Expenmental de Aula Dei, CSIC, Zaragoza

Dra. Marta Martinez Jllvez, Departamento de Bioquimica y Biologia Molecular y Celular y BIFI
Universidad de Zaragoza

OBJETIVOS DEL CURSO:

1} Proporcionar conocimiento de los conceptos basicos sobre filogenia y evolucion de genes y
proteinas

2} Describir los métodos usados en los analisis filiogenéticos

3) Describir los métodos usados en los estudios de gendmica comparada

4]} Proporcionar conocimiento sobre el significado de la estabilidad de las proteinas y su influencia
en la evolucidn

5) Proporcionar conocimiento sobre la evolucidn de las proteinas

6) Describir los métodos usados en el analisis de las mutaciones y en el disefio inteligente de las
proteinas con el fin de entender las enfermedades y la evolucion

PROGRAMA.:

Dia 1: Viernes, 28 de febrero 2020

09:00-10:00 Phylogenetic concepts. Organismal phylogenetic reconstruction and evolutionary
speciafion evenis,
Pilar Catalan, Universidad de Zaragoza

10:00-11:00 Phylogenetic methods. From distance-bassd methods to the coalescent approach
Pilar Catalan, Universidad de Zaragoza
11:00-11:30 Coffee break

11:30-12:30 Introduction to sequence analysis and protein phylogeny
Inmaculada Yruela, CSIC, Zaragoza

12:30-14:00 Homaology, orthology and paralogy
Toni Gabaldon, Supercomputing Centre (BSC-CNS) e Institute for Research
in Biomedicine (IEB), Barcelona

13:30-15:30 Lunch

15:30-17:30 Comparative genomics and phylogenomics
Toni Gabaldén, Supercomputing Centre (BSC-CNS) e Institute for Research
in Biomedicine {IRB), Barcelona



bado. 29 de febrero de 2020

00 Delecting selection on protein structure and protein folding stabilily
Ugo Bastolla, Centro de Biologia Molecular Severo Ochoa (UAM-CSIC) Mz

30 Coffee break

30 Substitution processes with selection on protein structure and protein foldi
Ugo Bastolla, Centro de Biologia Molecular Severo Ochea (UAM-CSIC) M

00 Lunch

00 Structural bioinformatics for the analysis of protein mutations with focus o
evolution

Leandro Radutsky, Centro de Regulacion Genomica (CRG), Barcelona

30 Evaluation and round table
Inmaculada Yruela, CSIC, Zaragoza
Marta Martinez Julvez, Universidad de Zaragoza



